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populag5es : Using Pedigree Information

= 0Objetivos Resultados
Comparar dois métodos N, = 44 (Pedigree)
para estimar o N,, com N, = 17 (Gendémico)

informagoes do pedigree
e gendmicas ha raca de
bovinos Gir.

Discussao
As diferencgas entre as duas abordagens, sugerem que:

» Informagdo de pedigree podem ter subestimados os valores.
» Dados gendmicos é possivel obter um valor real e acurado.

Os valores do N, estdo abaixo do valor minimo (50) indicado
pela FAO, sugerindo pressdo de selegdo, evidenciando possivel
endogamia alta e visivel perda da variabilidade genética.

|

Conclusao

A populagdo pequena, rebanho experimental, selegdo intensiva
e uso de poucos touros por estagdo de acasalamento sdo
responsdveis pelo reduzido N,. A introdugdo de novos animais
reprodutores de origens distintas, deve ser uma prioridade na
populagdo de animais avaliados da raga Gir.
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O tamanho efetivo (Ne) é definido como a dimensdo de uma populacdo idealizada. O Ne
ajuda a explicar a variacdo genética em uma populacdo, prevendo a perda da deriva
genética e a sobrevivéncia de populagdes. Duas abordagens para calcular o Ne,
informacgdes do pedigree e informagbes gendmicas por médio do desequilibrio de ligacao
(DL). O objetivo do estudo foi comparar dois métodos para estimar o Ne com informacgao
do pedigree e gendmicas da populagdo de bovinos raga Gir. Os animais avaliados
pertenciam ao rebanho fechado de bovinos Gir do Instituto de Zootecnia (IZ, Sdo Paulo —
Brasil), foram selecionados por mais de 30 anos, para crescimento ponderal aos 550 dias.
As andlises foram realizadas com 3.826 animais no pedigree e com os gendtipos de 150
animais (bovine 33kb — 27,236 SNPs). O N. foi calculado pelo programa ENDOG para
avaliar os pedigrees e programa PLINK para informacdao gendmica por meio do DL. Os
resultados do Ne foram iguais a 44 e 17 animais para informagdes do pedigree e
gendmicas, respetivamente. Os valores evidenciaram diferengas entre as duas
abordagens, com informacao de pedigree os verdadeiros valores do Ne podem ser
subestimados e com utilizagdo gendmica dos animais é possivel obter um valor de Ne real
e acurado para a populacdo avaliada. Os valores do Ne estdo abaixo do valor minimo (50)
indicado pela FAO, sugerindo que o Ne diminui na populacdo pela pressdao de selecdo,
evidenciando possivel endogamia alta e visivel perda da variabilidade genética. A
populacdo de Gir estudada era pequena e de um rebanho experimental, o menor valor do
Ne observado, pode ser o resultado da selecdo intensiva e uso de poucos touros por
estacdo de acasalamento. A introducdo de novos animais reprodutores de origens
distintas, deve ser uma prioridade na populacdo de animais avaliados da raca Gir.



